1

SLU

Projekt Ekofall
eDNA

Asa Widén
Birgitta Malm-Renofalt
Roland Jansson



S

SLU

eDNA

« Bedomninggrund for klassning?

« Veta vilka arter som finns?

- Beskriva miljopaverkan?
— Genom kunskap om vad olika arter tal?
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Urval av lokaler | projektet (eDNA, syre, temp,
morfologi, flode, vattenstand)

Oreglerade referenser

Med fallhgjd

Utan fallhgjd

Fler &n 1000 timmar med nolltappning per ar

Mindre 1000 timmar med nolltappning per ar

o g A~ W D E

Kombinationer av grupp 2-5
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Val av avrinningsomraden — 26 lokaler totalt
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REHYDRO
Doktorandprojekt
Jani Ahonen

1. Study sites in Finland and
Sweden (54 sites)

2. Collection of relevant existing
biodata

3. Analysis of hourly water flow data

4. Aquatic eDNA and dissolved
oxygen

5. Fall height
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Syfte - betydelse av fallhojd for olika arter

« Harr eDNA
« Flodparimussla eDNA
 Artlistor eDNA
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eDNA (naturhistoriska)

Metod
Totalt 52 lokaler
2 prover lokaler per magasin eller stracka

5 delprover & 0,5 liter per lokal

a3V

—~—

—_—)

055 wmoe - |

gPCR = semikvantitativt per art (1/3, 2/3, 3/3) Bemis

Metabarcoding = artlistor

oot et 43 L
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eDNA resultat gPCR

. Vindelalven & Pitealven
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eDNA resultat

Lulealven

Umeaélven
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Site

S619va
S619v8
S619V7
S619V6
S619V5
S619v4
S619V3
S$619Vv2
S619v10
S619V1
S619U9
S619U8
S619U7
S619U6
S619U5
S619U4
S619U3
S619U2
S619U12
S619U11
S619U10
S619U1
S619P2
S619P1
S619LJ9
S619LJ8
S619LJ7
S619LJ6
S619LJ5
S619LJ4
S619LJ3
S619LJ2
S619LJ16
S619LJ15
S619LJ14
S619LJ13
S619LJ12
S619LJ11
S619LJ10
S619LM
S619L9
S619L8
S619L7
S619L6
S619L5
S619L4
S619L3
S619L2
S619L12
S619L11
S$619L10
S619L1

Ameletidae

Artrikedom makroinvertebrater

Species diversity per site
Cumulative number of species per family per site

Aphididae

Baetidae

Caenidae

Chironomidae

Ephemerellidae

Ephemeridae

Formicidae

Heptageniidae

Hydropsychidae

Family

Lepidostomatidae

Leptoceridae

Leptophlebiidae

Limnephilidae

Nemouridae

Peripsocidae

Psyllidae

Sciaridae

Simuliidae

Numero di specie

o = N W B WO

Call:
glm(formula = presence_absence ~ regulation, family = binomial,
data = rich.test)

Coefficients:

Estimate Std. Error z value Pr(>|z|)
(Intercept) -2.39110 0.08234 -29.040 < 2e-16 ***
regulationunregulated 1.04554 0.13180 7.933 2.14e-15 ***
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Macroinvertebrater Ljungan

LJ1 Vallestrommen
Relative Abundance of Families (Ljungan) — Bortnansjon
o Family
1.
. Ameletidae LJ3 Soélvbacka Overgrucken
I Aphicidae
. Baetidae LJ4 Flasjon dammen
. Caenidae
0.75 . Chironomidae LJ5 Holmsjon vid inlopp torrfaran
. Ephemerellidae .
LJ6 Koélsillret upp bron
8 . Ephemeridae
c
-g . Formicidae LJ7 Overturinge (bron)
S . Heptageniidae
0.50
; . Hydropsychidae LJ8 Direkt upp Bursnéas KV
'-g . Lepidostomatidae
K . Leptoceridae LJ9 Direkt upp Turinge KV
. Leptophlebiidae
LJ10 Handsjon-Turinge
0.5 P Limnephiidae J g
N id e
. emouridas LJ11 Stodesjon
. Peripsocidae
[ Psylidae LI12 Skallbole
. Sciaridae
0.00 I simuiidae LJ13 Marmen
- o = o (2] < w0 (o] o™ o« = n © ~ @ @D
5 2 2 2 2 2 2 2 % ®» ®» ®» » ©» @ B LJ14 Direkt ned Viforsen KV
- ™ @ (2] [=2] [=2] [=2] [=2] - ~ - - by - ~ b
w0 — - - — — — — © w [(=] [(=] [{=] [{=] o w0
w g % % g 8 % 8 w w w w w w w w
Site LJ15 Allsta fiskecamp

LJ16 Njuruna
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S619LJ16

S619LJ6

S619LJ3

S619LJ1

S619LJ2

S619LJ14

S619LJ13

S619LJ11

Site

S619LJ7

S619LJ15

S619LJ9

S619LJ5

S619LJ4

S619LJ8

S619LJ10

S619LJ12

Species diversity per site (Ljungan)

Viforsen
Kolsillret

Site

S619LJ9

S619LJ8

S619LJ7

S619LJ6

S619LJ5

S619LJ4

S619LJ3

S619LJ2

S619LJ16

S619LJ15

S619LJ14

S619LJ13

S619LJ12

S619LJ11

S619LJ10

S619LJ1

Cumulative number of species per family (Ljungan)

Ameletidae

Aphididae

Baetidae

Caenidae

Chironomidae

Ephemerellidae

Ephemeridae

Formicidae

Heptageniidae

Hydropsychidae

Family

Lepidostomatidae

Leptoceridae

Leptophlebiidae

Limnephilidae

Nemouridae

Peripsocidae

Psyllidae

Sciaridae

Simuliidae

Number o
4

3
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Kan vi lita pa eDNA? Fiskresultaten kanns lite
skakiga.

Letsi Kuokka
Swedish Latin L1 L2 L3 L4 L5 L6 L7 L8 L9 L10 L11 LJ1-Valle

abborre Perca fluvi 80518 129617 64708 221272 243266 92931 324943 758429 411299 8736 99854 253673
bring Salmotrut 166656 60573 625160 35366 117968 154102 131325 76757 107139 203553 122710 68735
mort Rutilus rut 41676 130179 103655 437478 234496 293305 170193 139703 680548 137182 191664 238299

gadda Esox lucius 91721 61037 21997 17117 49492 38892 0 0 0 0 9468 63298
bergsimpa Cottus poe 79350 89810 12903 0 9424 65351 5032 72924 32060 236011 153924 55788
gPCR Harr 0 0 0 2 0 3 0 2 2 3 3 3
harr Thymallus 19685 78535 0 43928 44385 0 60057 6526 12040 4313 51569 72576
sik Coregonus 16584 29324 9274 0 0 6130 11817 14902 8665 4863 3729 0
lax Salmosala 22315 75798 0 72543 6 ] 0 0 0 0 0 0
simpa Cottus sp. 5546 0 10202 0 7713 0 5139 0 0 6063 4829 0
gars Gymnoceg 4967 5383 13440 4831 0 0 28564 0 12387 0 0 11242
elritsa Phoxinus ¢ 249986 74878 439088 4377 5612 10610 0 10515 37562 0 7691 5280
regnbage Oncorhync 32925 15751 0 8482 17181 0 0 0 0 0 0 21405
roding Salvelinus 0 0 6914 0 6613 0 0 10134 0 0 0 190694
smaspigg Pungitius 0 0 6838 0 162728 155595 34614 31135 32152 199245 18488 34449
16ja Alburnus a 0 0 0 0 0 0 9448 0 9594 4899 23695 0
lake Lota lota 0 7691 27775 6115 40085 32890 116561 0 0 0 0 6379
backroding Salvelinus 0 0 0 0 7577 21470 0 0 0 0 0 0
braxen Abramis br 0 0 0 0 0 0 0 0 7108 0 0 0
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Genetisk variation harr

- “'&?"g
£

Figur 1. TCS haplotypnitverk for 410 harr. L= Luleélven; LJ= Ljungan; U= Umeilven; V=
Vindel-Piteidlven

Stor variation med totalt 109
genetiska varianter, och 167
haplotyper

En AMOVA-analys visade att 93%
av den totala variationen delas

mellan populationer.

Alla fyra populationer ar val
sammankopplade och att de delar
en stor mangd genetisk mangfald
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Slutsatser och erfarenheter

Det behovs battre metoder och enhetliga metoder

Databas for att jamfora resultat kopplat till olika miljéer och organismer

eDNA for att visa pa behov av genetisk variation

Vi ar tveksamma till eDNA for att uppskatta population

Det behdvs mer arbete.............
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Tack for er tid!
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